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教育经历： 

2011-09 至 2014-06   南京农业大学，园艺学院，博士 

2004-09 至 2007-06   南京农业大学，园艺学院，硕士 

2000-09 至 2004-06   山西农业大学，园艺学院，学士 

工作经历： 

2016-12 至今       南京农业大学，园艺学院，作物遗传与种质创新国家

重点实验室，副教授 

2019-09 至 2020-09  美国康奈尔大学，植物遗传育种学系，访问学者 

2015-02 至 2016-12  南京农业大学，园艺学院，作物遗传与种质创新国家

重点实验室，讲师 

2007-08 至 2015-02  温州科技职业学院，农业与生物技术系，蔬菜研究所，

讲师 

主要研究方向：重点以萝卜等十字花科蔬菜为研究对象，系统进行种质资源

评价与性状鉴定、优异基因发掘与种质创新、育种技术提升与品种选育等相

关工作。 

科研项目 国家自然科学基金项目：萝卜耐盐性关键基因鉴定与生物学功能分析 主持 

中国博士后科学基金面上项目：萝卜耐盐性状关键基因 SOS1 与 NHXs 分子

特征及功能解析 主持 

江苏省重点研发计划专项资金项目：优质晚抽薹萝卜新品种 “南春白 8 号”

主持  

江苏省农业科技自主创新资金项目：克服萝卜自交不亲和技术创新 主持 

农业部重点实验室开放课题：萝卜 Na+/H+逆向转运蛋白基因分离克隆及其生

物学功能验证 主持 

中央高校基本业务费项目：萝卜资源保存与研究 主持 
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Plant Sci, 2015, 6. 
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(Raphanus sativus L.), Plant Cell Physiol, 2017, 58: 1901–1913. 

Luo Xiaobo#; Xu Liang#; Wang Yan; Dong Junhui; Chen Yinglong; Tang 
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