
姓名 丁静 性别 女  

出生日期 1982.7 职称 副教授 

学历 研究生 学位 博士 

毕业院校 南京大学 学科专业 植物学 

任课名称 园艺植物生物技术及实验、蔬菜专题、园艺植物

生物学大实验等 

电话  EMAIL jding@njau.edu.cn 

学习和工

作简历 

2000.09-2004.06  南京大学，生物科学与技术，学士 

2004.09-2009.09  南京大学，植物学，博士 

2007.09-2009.09  美国芝加哥大学，生态与进化系，联合培养博士 

2009.09-2012.05  南京大学生命科学学院，讲师 

2012.07-2012.12  南京农业大学园艺学院，讲师 

2013.01-至今   南京农业大学园艺学院，副教授 

以草莓和番茄为研究对象，开展以下方面的研究：（1）植物激素及其

信号途径调控果实发育与成熟的分子机制；（2）无转基因 CRISPR/Cas 基

因编辑技术的研发与在园艺作物中的应用；（3）植物激素相关基因的进化

及其在植物进化过程中的作用。 

科研项目  国家自然科学基金面上项目，31972371，农杆菌介导的栽培草莓无

转基因 CRISPR/Cas 编辑育种技术研发，2020.1-2023.12，主持。 

 江苏省农业科技自主创新资金项目，CX(21)3017，基于基因编辑的耐

弱光草莓新种质创制，2021.7-2023.6，主持。 

 国家自然科学基金面上项目，31471860，细胞分裂素受体基因在果

实发育中功能的研究，2015.1-2018.12，主持。 

 转基因生物新品种培育科技重大专项项目，2014ZX0801008B，保障

转基因生物安全的外源基因清除技术研究，2014.1-2016.12，主持。 

 中央高校基本科研业务费自主创新重点项目，KYZ201309，悬铃木无

花无果技术的研发，2013.5-2016.5，主持。 
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